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dgPCR: Principio
gPCR si divide in due passaggi:

:v i Forward primer Sonda
‘ (I) Denaturazione =3 5°
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gPCR: Principio
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Campione di DNA
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Cicli

Soglia
0
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Quantita di
DNA

16
32
64
128
256
512
1.024
2.048
4.096
8.192
16.384
32.768
65.536
131.072
262.144
524.288
1.048.576
2.097.152
4.194.304
8.388.608
16.777.216
33.554.432
67.108.864
134.217.728
268.435.456
536.870.912
1.073.741.824
1.400.000.000
1.500.000.000
1.550.000.000
1.580.000.000

qPCR: Cicli Soglia
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mlxpm - Mx3005P (Standalone) Quantitative PCR - [Samples 1337_1411 11-30-2017.mxp]

Analisi dei risultati
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Analisi dei risultati
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Analisi dei risultati

Staphylococcus aureus
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Vantaggi Mastit 4E

Sistema affidabile e sensibile (da 500 ul di latte di massa);
Sistema efficiente;

Veloce e preciso;
Quantificazione del patogeno target;

La possibilita di poter analizzare i campioni diluite con

conservanti e congelati.



Vantaggi Mastit 4E

S. aureus e |a principale causa di mastite
bovina contagiosa;

Perché ricercare S. agalactiae & la causa secondaria di
questi 4 patogenip mastite bovina contagiosa;

M. bovis e |la causa principale di malattie
respiratorie nel bovino; secondariamente
causa mastite nelle vacche.

Prototheca € un’alga che si trova
principalmente nelle feci e nellambiente,
dannosa a livello di mammella;
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